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Genetinés jvairoves tyrimas pelkinés uolasklés (Saxifraga hirculusL.) populiacijose

SANTRAUKA

RAPD metodu buvo tirta pelkés uolasklés (Saxifraga hirculus L.) geneti jvairove. IStirtos
penkios populiacijos i$ skirtimgLietuvos rajon. Siuo metodu gauti 93 lokusai, i$ kui@1% buvo
polimorfiski. Nustatytas rysys tarp Nei geivairowgs ir tirty populiacip dydzio. Didziausias DNR
polimorfizmas nustatytas Merkia (86,36%), 0 maziausias — JugdIpopuliacijoje (71,21%).
UPGMA ir PCO metodai iSryskino tirtpopuliacip genetin savituma. AMOVA parodt gana
aukst diferenciacijos lyg tarp tirty S. hirculus populiacij, kuris buvo lygus 27%. Genetinis
atstumas tarp populiagijsvyravo nuo 0,168 iki 0,258. Merkis ir Juodés populiacojose buvo
identifikuota keletas populiacijoms specififokus;.

Koreliacijos tarp tiny populiacip genetini ir geografiny atstuny neaptikta. Kadangi visi tirti 76
augalai buvo genetiSkai skirtingi, galima manyadIS hirculus populiacijos atsinaujina iy

sudygusiais augalais.



